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Jak zosta¢ licencjuszem w 1GiB? H

* Zapoznac si¢ z proponowanymi tematami

* Wziac¢ udziat w dniu otwartym online 1/lub skontaktowac si¢ z opiekunem
pracy

* Do 31 maja wypeti¢ formularz rekrutacyjny 1 przestac¢ na adres

* k.labedzkadm@uw.edu.pl

* (Czekac¢ na kontakt z naszej strony



Jak zostac licencjuszem w 1G1B - praktycznie

Formularz rekrutacyjny znajduje si¢ tutaj:

Docx: https://www.igib.uw.edu.pl/index.php/download file/view/771/291/

Pdf: https://www.igib.uw.edu.pl/index.php/download file/view/770/291/

Lista tematow 1 spotkan znajduje si¢ tuta;j:
https://docs.google.com/spreadsheets/d/10uonFInwMO3zAeOh1jHVUNnTOFSrpLIv_TRfzcBQ47wU/edit?usp=s

haring
Ale tez na stronie 1gib.uw.edu.pl (zaktadka licencjaty)

Na podstawie wynikow egzaminu z ,,Genetyki z inzynierig genetyczng” zostanie stworzona ,,lista rankingowa
chetnych” dla kazdego tematu.

Osoby, ktore uczestniczyty w przedmiocie ,,Genetyka molekularna” lub ,,Geneti/ka. czlowieka” 1 chca, zeby to
ocena z tego przedmiotu zostata uwzgledniona w rek_rutaclil proszone sei(o {)_rzes anie podanie takze tych ocen
w formularzu (ocena z ,,Genetyki cztowieka™ liczy si¢ tylko w przypadku licencjatu z tego zakresu).

Po 31 maja osoby na gorze listy bedg o tym informowane mailem 1 proszone o kontakt z opiekunem

Aby zosta¢ przyjetym do danej grupy badawczej konieczna jest obustronna wola przysztego licencjusza 1
opiekuna pracy.

Jesli osoba z gory listy nie zdecyduje si¢, lub nie dogada si¢ z opiekunem, bedziemy kontaktowac si¢ z
kolejng osobg z Iisty.

Mozliwa jest ,,dogrywka”


https://www.igib.uw.edu.pl/index.php/download_file/view/771/291/
https://www.igib.uw.edu.pl/index.php/download_file/view/770/291/
https://docs.google.com/spreadsheets/d/10uonF9nwMO3zAe0h1jHVUnTOFSrpLIv_TRfzcBQ47wU/edit?usp=sharing

Warunki wykonywania pracy licencjackie;j

» Zajecia obowigzkowe dla wszystkich osob robigcych licencjat w 1Gi1B:
,,Genetyka molekularna”

* Jedno obowigzkowe szkolenie pozng jesienig

* Seminaria w semestrze letnim

* Inne zalezne od promotora: zalecane przedmioty, uczestnictwo w seminariach

grupowych 1itp. — o to warto si¢ spytac!



Apel!

Zdajemy sobie sprawe, ze rozwazaja Panstwo nie tylko 1GiB jako
miejsce robienia pracy licencjackiej. Jesli na ktoérymkolwiek etapie
uznaja Panstwo, ze jednak nie 1GiB, bardzo prosimy o jak najszybsze
poinformowanie o tym opiekuna pracy lub dr Karoliny tabedzkiej-
Dmoch

Dadzg Panstwo szanse:

- Swoim kolegom na robienie pracy w ich (by¢ moze) wymarzone;
grupie badawczej

- Opiekunowi tematu na znalezienie nowego cztonka grupy badawcze;
Nikt si¢ na Panstwa za to nie obrazi!



W razie pytan zwigzanych z trybem przyjec na licencjat prosimy
kontaktowac si¢ z
dr Karoling Labedzka-Dmoch

k.labedzkadm(@uw.edu.pl

Prezentacja z dzisiejszego spotkania bedzie udostepniona na stronie
internetowe] instytutu
www.1gib.uw.edu.pl w zaktadce licencjaty

K58



mailto:k.labedzkadm@uw.edu.pl
http://www.igib.uw.edu.pl/

1. Wplyw fosforylacji na funkcjonowanie czynnika CaRtg3p w niewydolnych oddechowo szczepach Candida
albicans - praca eksperymentalna

2. Mitochondrialna regulacja wsteczna w komorkach eukariotycznych ze szczegolnym uwzglednieniem drozdzy -
praca teoretyczna na podstawie publikacji naukowych

Wymagania:
: * znajomosc¢ jezyka angielskiego (literatura
. anglojezyczna)
? Plasma membrane * zainteresowanie naukg, entuzjazm i1 odpowiedzialnos¢
% 7 cutanate guamine * doktadnos¢ 1 zaangazowanie
AN
Rtg2p
z —\ T ~ /] Czego mozna si¢ u nas nauczyc:
oketoghtarate » praca sterylna, metody mikrobiologiczne (grzyby,
o - bakterie)
oz I peirmays * metody biologii molekularnej
- Niogen * pracaz DNA 1 RNA
Dr Karolina Labedzka-Dmoch
k.labedzkadm@uw.edu.pl
Pokoj 136 I pietro IGiB

Zapraszam na spotkania indywidualne po
wczesniejszym umowieniu si¢



mailto:k.labedzkadm@uw.edu.pl

Opracowanie modelu do przyzyciowego badania aktywnosci metaboliczne;
mitochondriow cztowieka - praca eksperymentalna

Liczba miejsc na licencjat: 1
Techniki z jakimi zapozna si¢ student:
* Klonowanie DNA (PCR, SLIC, elektroforeza DNA, analiza sekwencji, namnazanie 1 izolacja plazmidow)
* Hodowla ludzkich komorek in vitro, wyprowadzanie stabilnych linii komérkowych
* Mikroskopia fluorescencyjna szerokiego pola i konfokalna, przyzyciowe obrazowanie komorek
Wymagania:
* Zainteresowanie naukg 1 prowadzeniem badan eksperymentalnych
* Umiejetnos¢ krytycznego myslenia
e Rzetelnos¢, obowigzkowos¢, dobra organizacja pracy
* Znajomosc jezyka angielskiego
Osoby zainteresowane licencjatem
proszone sg o wczesniejszy kontakt droga mailowa
Kontakt:
* dr Lukasz Borowski
Instytut Genetyki 1 Biotechnologii
Wydziat Biologii, Uniwersytet Warszawski
ul. Pawinskiego Sa, 02-106 Warszawa
pokoj 023, poziom -1

Isborowski@uw.edu.pl



mailto:lsborowski@uw.edu.pl

Grupa Chorob Mitochondrialnych — proponowane tematy

1. Molekularne podtoze chordéb mitochondrialnych - praca eksperymentalna
2. Epigenetyka mitochondrialnego DNA - praca teoretyczna

| Prof. dr hab. Katarzyna Tonska

Dr Magdalena Kaliszewska

mkaliszewska@uw.edu.pl

Dr Agnieszka Piotrowska-Nowak
a.piotrowskal @uw.edu.pl

Czym si¢ zajmujemy? o
Prowadzimy badania poswigcone poszukiwaniu molekularnego podtoza chordb mitochondrialnych (m.in. LHON) 1
wieloczynnikowych (m.in. stwardnienie rozsiane, dystrofia srodbtonka rogdwki Fuchsa):

* analiza wariantow genetycznych w genomie jadrowym 1 mitochondrialnym

* analiza liczby kopii mtDNA

* model drozdzowy patogennych wariantow genetycznych

* hodowle komorkowe limfoblastow, cybryd...




dr Monika Zakrzewska-Placzek
monika.z@ibb.waw.pl
Instytut Genetyki 1 Biotechnologii
Pawinskiego 5A, pokoj 148
Tel 22 592 22 48

Tematy: RNA
* Rola kompleksu Ul snoRNP u roslin — praca teoretyczna i/lub eksperymentalna
* Charakterystyka sciezek dojrzewania rRNA u Arabidopsis — praca teoretyczna / \ .
« Regulacja ekspresji gendw przez niekodujace RNA — praca teoretyczna synteza degradacja
Techniki: ﬂ ’/ \ _x’a
* Genetyczna modyfikacja roslin Arabidopsis, otrzymywanie mutantow z wyciszong ekspresja v Xt vnp <---- b4
okreslonych genow, przygotowanie konstruktéw do transformacji (klonowanie), transformacja
Agrobacterium, selekcja mutantow, izolacja DNA, techniki genotypowania roslin dojrzewanie
* Badanie poziomdéw roéznych klas RNA (mRNA, rRNA, snRNA) w mutantach Arabidopsis (izolacja XK . _
RNA, northern blot, RT-PCR, RT-qPCR) / \\
) o X
Wymagania: —k I \
znajomos¢ jezyka angielskiego w stopniu umozliwiajacym zrozumienie artykutow naukowych, ) :
zainteresowanie biologig molekularng, inzynierig genetyczng, biochemia, pracg w laboratorium ¥ I


mailto:monika.z@ibb.waw.pl

Zaleznos¢ pomiedzy metabolizmem RNA a regulacja

odpowiedzi na stres biotyczny u Arabidopsis thaliana
- praca eksperymentalna

Pseudomonas syringae

rozklad 5°-3' Lsrmil—7

" * * o Q ]
Type lll secrection system ma
EF- Tu ﬂagellm . — B;ype il effectors | |
FLsz IncRNA bl ) o UsUwanie kapu
EFR QvBAK1 Avrpto :T;Lr DCP2
(f BIK1 translation Inhibitlon clea vage HIE 4=_%
DCP1
° ° ° ° ° '_ %
LLPS (liquid-liquid phase separation)
XRM1

charakterystyka i funkcja w roslinach
- praca teoretyczna na podstawie publikacji naukowych

dr Anna Golisz
email: a.goliszwuw.edu.pl
IGiB, pokoj 145 lub 146

https:/ /kufel.igib.uw.edu.pl/



mailto:a.golisz@uw.edu.pl
https://kufel.igib.uw.edu.pl/

» lranskrypcja rybosomalnego RNA w komorkach drozdzy: udzial
bialek wigzacych RNA Nrdl i Nab3 w terminacji polimerazy RNA I
oraz badanie struktury jaderka w mutantach z wuposledzong

transkrypcja rRNA".

opiekun dr Michal Koper, grupa prof. Joanny Kufel;

e-mail: m.koper@uw.edu.pl

Miller’s spreads - ,,Christmans tr

Gora: V.E. Foe, Cold Spring Harbor Symp.
Quant. Biol. 42:723-740, 1978; dot: Ulrich
Scheer, MBC on NCBI.

ee”

A Transcriptional compartments
Telomere = Transcriptional
clusters memory Repressive foci of telomeres and
SIR proteins (Gotta et al. 1996)

On/Off

boundary

Proximity favors repression
(Andrulis et al. 1998)

Inducible genes bind nuclear pores

(Ishii et al. 2002; Casolari et al. 2004)
Can enhance mRNA levels (Brickner
and Walter, 2004; Tadde:i et al. 2006)

Normal promoter-based Pol II-
dependent transcription

RNA Pol Il (tRNA) transcription
foci at the nucleolus
(Thompson et al. 2003)

B Compartment A Compartment B
@ repressor (SIR)
gene X oo > ® .& . activators
geneY aal ” ~a " ® [~ basal transcription
cis elements o ™ induced transcription

Angela Taddei and Susan M. Gasser

Genetics, 2012



Struktura rDNA

A (ETS1( 188 )ITS1 5.8S ITSZ( 258 !ETSZ'
L\/,\__j o

Pol | termination factors:

* DNA-binding protein Reb1
* Pol | subunit Rpa12
» endonuclease Rnt1
* RFB binding protein Fob1
» 5’-3’ exonuclease Rat1

+ Rai1 cofactor

(torpedo mechanism)
* RNA helicase Sen1

Szczepy drozdzowe pozbawione rDNA
(Wei et al., MCB 2001; M. Nomura lab)

».(T)-
Prrt;itev-pr:;ci’rr:al T-rich  Nsi1bs o Pr:::iter-pr::?nn:al
Reb1 BS element /Reblbs Reb1 BS
1GS1 ' Ties2
(NTS1) (NTS1)
. GTCTGATTTGTTTTTTAT THRGHIT CTAAGTGGGTACTGGCAGGAGCCGGGGCCTAGTFTAGAGA
Nrd1(1) Nab3(2) Nsit/zers Nrd1(2)
GAA.ACTGAACAAGTCT(’ATAAATTI’TA‘ITT AGAATTCTATGATCCGG AACA
Nrd1(3)
TGTATTGTATATATCTATTATAATATACGATGAGGATGATAGTG TIRIMBIGAGTG TACCATTTACTAATG
T2 Nrd1(4) Nab3(3)
T/GANG TTACTATTTACTATTTGARGIIIT TTATTTTTTATTTTTTTTTTTTTTTTCGTTGCAAAGATG
RFB————>
GGTTGAAAGAGAAGGG...
AE(pNOY454)

[EE -SE——

Enhancer _ RFB
EcoRI Hindlll Hpal

Kol CELL. BraL.



BY4741

Hoechst 33342

mCherry-Nop1

ztozenie obrazéw

KAY488

Lokalizacja Nop1-mCherry
w szczepie KAY422
pozbawionym rDNA

Widoczna zaburzona struktura jaderka

Praca mgr W. Jaworski



Regulacja metabolizmu wegla i azotu u modelowego grzyba
Aspergillus nidulans”

{ 4 }_ Dr Agnieszka Dzikowska
—-Q"_f - IGiB pokoj 142

Email: adzik@igib.uw.edu.pl

Osoby zainteresowane tematem proszone sg
o umowienie si¢ drogg mailowq



mailto:adzik@igib.uw.edu.pl

Temat pracy: Terapia fotodynamiczna (PDT) w onkologii

Praca licencjacka — praca teoretyczna
w oparciu o studium i przeglad
najnowszej literatury naukowej
dotyczacej PDT

11! Jezeli projekt dostanie
dofinansowanie mozliwos¢ kontynuacji
tematyki na studiach magisterskich
(praca eksperymentalna)

Dr Konrad Kosicki,
Instytut Genetyki i Biotechnologii,
Wydziat Biologii, Uniwersytet Warszawski

km.kosicki@uw.edu.pl
konrado@biol.uw.edu.pl

Type 1 Electron
UCNP PS Excited transfer Cancer cell

Excited state Singlet State (nsec) PS5 Excited death
o T — St Triplet State (psec)
PR RS IS¢ .
* &.
S e Type 2 ' :
A ’::3 %0 Energy transfer
c -g_ ‘é‘_ p
S2¢ 0;
R
nNES
UCNP
Ground state &

Upconversion in photodynamic therapy: plumbing the

depths - Dalton Transactions (RSC Publishing) light .on hlgh—tech healthcare
(medicaldevice-network.com)

Photodynamic therapy: shedding new

Terapia fotodynamiczna (ang. photodynamic therapy, PDT) jest klinicznie zatwierdzong metodg walki z nowotworami charakteryzujaca sie
niskg inwazyjnoscig oraz brakiem powaznych efektow ubocznych. Opiera sie na wykorzystaniu substancji fotouczulajgcej oraz swiatta
widzialnego do niszczenia komoérek nowotworowych. Mechanizm jej dziatania polega na wzbudzeniu fotouczulacza przez Swiatfo, a nastepnie
jego interakcji z tlenem znajdujgcym sie w komadrce, co w konsekwencji prowadzi do powstania reaktywnych form tego pierwiastka (RFT) i
stresu oksydacyjnego, a nastepnie $mierci komédrek rakowych. Tematem pracy bedzie zastosowanie PDT w onkologii.


https://pubs.rsc.org/en/content/articlelanding/2018/dt/c8dt00087e
https://www.medicaldevice-network.com/analysis/photodynamic-therapy/
mailto:km.kosicki@uw.edu.pl

Proponowany temat pracy licencjackiej:
Czy stezenia aminokwasow w komorce ma wplyw
na stabilnosc¢ transkryptow?

log2FC
B |
<-5-250 25 >5
wit pkatA ’ * — Linear-chain
glutamine [N . Branched-chain
aspartate [
histidine H
lysine H N Cyclic
threonine [ :
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valine | | IEEEgEnEl
leucine H EE RN CIREEEE
isoleucine B B
arginine [ | _ Both
methionine [ |
alanine [ | [ |
glycine B Glutamate
proline [ Aspartate
tyrosine [ | H ER Serine
phenylalanine H ER N Histidine
glutamate |
asparagine [ |
tryptophan B .0 V% B —CCTIND
Days 0 5 8 0 5 8 o & && L2
% Viability 100 50 20 100 87 50 <6 vo&};“‘“@o‘ S
XV R @
& T TN
> &
Q‘,\O

Rallis et al. (2021). The Journals of Gerontology: Series A, 76(2), 205-
210.

Analiza bionformatyczna oparta na
porownaniu wynikow ilosciowego
profilowania aminokwaséw w komorce oraz
danych z sekwencjonowania nowej generacji
dotyczacych stabilnosci transkryptow.

Pytanie badawcze:
jakie kodony odpowiadajg za stabilnosc
transkryptow?

Opiekun:
dr inz. Lidia Lipinska-Zubrycka /
dr hab. Michat Matecki



Proponowany temat pracy licencjackiej:
Czy stezenia aminokwasow w komorce ma wplyw
na stabilnosc¢ transkryptow?

Instytut Genetyki i Biotechnologii
ul. Pawinskiego 5a, pok. 133

dr hab. Michat dr inz. Lidia
Matecki Lipinska-Zubrycka

maleczguw@yahoo.co.uk llipinska@biol.uw.edu.pl



Dwa projekty |
1. Drobnoczasteczkowe

icer

NnNi

cjackie

oitory czynnikow

transkrypcyjnych w medycynie
2. Od mutacji do leku

Opiekun: dr hab. Tomasz Wilanowski

t.wilanowski@biol.uw.edu.pl

tel. 22 554 3016
pok. 18D, Wydziat Biologii UW, ul. Miecznikowa 1


mailto:t.wilanowski@biol.uw.edu.pl

Tematyka badawcza

* oba projekty beda teoretycznymi opracowaniami na podstawie
publikacji naukowych i literatury patentowej

e celem projektow jest zapoznanie studentow z wybranymi aspektami
procesu odkrywania nowych lekow, od zidentyfikowania docelowej
czasteczki lub mutacji do znalezienia sie lekow na potkach aptek

* analizy obejmga zarowno naukowe, jak i komercyjne aspekty tych
przedsiewziec

* konieczna jest biegta znajomosc jezyka angielskiego



Literatura patentowa

* niezwykle bogate zrodto informac;ji

* niestety, bardzo niedocenione — mato kto zaglada do literatury patentowej
przed rozpoczeciem pracy dyplomowej lub doktorskiej

* do niedawna literatura patentowa byta rzeczywiscie trudno dostepna, ale
obecnie wszystkie zgtoszenia patentowe sg publikowane w Internecie gdzie
dostep do nich jest bezptatny

e z ponad 97% informacji zawartych w literaturze patentowej mozna
korzystac¢ bez zadnych ograniczen zarowno w celach niekomercyjnych jak i
komercyjnych, gdyz w tych przypadkach ochrona patentowa juz wygasta

e pozostate “3% mozna nieodptatnie czytac i cytowac w analizach
naukowych, takich jak prace licencjackie



Tworzenie nowych lekow jest skomplikowane

@ 0 010 000 Q00 ©

o 0 0

Koncepcja Poczatek Poczatek Poczatek Poczatek Poczatek i Poczatek Poczatek Whiosek o Zezwolenie Vpre Zmiana Zakoriczenie
strategiczna identyfikacji  optymalizacji opracowania Fazyl1raz Fawyll a : Fazyll b Fazy 11l zezwolenie na  przyznane na " wariantéw dostarczania
substancji substancji nieklinicznego | u czlowieka Badanie dopuszczenie na rynek

wiodacej dowodu ! do obrotu
koncepcji

Potwierdzenie
dowodu kencepcji

8000 kandydatow 250 kandydatéw S lekow

Zarzadzanie cyklem zycia po za-
twierdzeniu i nadzor nad bezpie-
czenstwem farmakoterapii

Badania i Opracowanie Opracowanie
odkrywanie niekliniczne kliniczne Faza |, Il & Il

,&‘ Uwzglednienie pacjentéw O Punkt decyzyjny



Na roznych etapach ocenia sie rozne aspekty

odkrycie 12 lat 1 lek
8000 250 5 ; ' 1 : @
czgsteczek i czasteczka H
' >1mld €

LEGEDE] badania 3 dopuszczenie
przedkliniczne kliniczne : do obrotu / rejestracja

FAZAL: FAZA II: fazall; Faza IV:

Bezpieczeristwu Efektywnos¢ popllacisibacany Dtugoterminowe

3 A efektywnosci . 5
u ludzi w chorobie . _y 3 bezpieczeristwo
i bezpieczenstwa

e

O [ ———

Innowacyjna firma Wspétpraca Produkty stanowiace

farmaceutyczna przeznacza z naukowcami nowe lub ulepszone
$rednio 18% dochodow i badaczami opcje terapeutyczne w stosunku
na badania i rozwéj w réznych krajach do terapii dotychczas dostepnych




Nie bedziemy jednak analizowac
wszystkich spraw zwigzanych z
tym procesem!



B W

Interesujgce nas etapy projektowania lekow

jak zidentyfikowac¢ docelowg czgsteczke lub mutacje
jak zaprojektowac lek ,,celujacy” w te czasteczke lub mutacje
przeanalizowac go od strony naukowej

przeanalizowac go od strony komercyjne;



Projekt 1:
Drobnoczasteczkowe inhibitory
czynnikow transkrypcyjnych w

medycynie



Projekt 1

e z pomocg opiekuna naukowego wybrac przyktadowy czynnik
transkrypcyjny, ktérego hamowanie moze by¢ korzystne w leczeniu
konkretnej choroby nowotworowej

* znalez¢ lek lub leki hamujace tenze czynnik transkrypcyjny

* na podstawie literatury naukowej przeanalizowa¢, jak odkryto lub
zaprojektowano ten lek lub leki — w jaki sposob hamuje on czynnik
transkrypcyjny itd.

* przestudiowac literature patentowg dotyczaca tego leku lub lekow —
naprawde bedzie tam wiele interesujgcych i zaskakujacych rzeczy!



Projekt 2:
Od mutacji do leku



Projekt 2

* rozni sie od projektu 1 tym, ze bedziemy analizowac konkretna
mutacje, ktora jest zwigzana z powstawaniem i rozwojem
konkretnego rodzaju raka

* ta mutacja nie musi dotyczy¢ czynnika transkrypcyjnego
» poszukac lekow ,celujgcych” w te mutacje

* na podstawie literatury naukowej przeanalizowa¢, jak odkryto lub
zaprojektowano ten lek lub leki, jaki jest mechanizm ich dziatania

* przestudiowac literature patentowg dotyczaca tego leku lub lekow —
naprawde bedzie tam wiele interesujgcych i zaskakujacych rzeczy!



Podsumowanie

* uczestniczgcy w tych projektach studenci zapoznajg sie z podstawami
projektowania nowych lekéw

* poznhajg tez niezwykle istotne komercyjne aspekty opracowywania
nowych lekow

 projekty powinny byc¢ ciekawe dla os6b zainteresowanych
biotechnologig, planujacych kariere w sektorze farmaceutycznym lub
po prostu chcace lepiej poznac aspekty opracowywania nowych lekow



Institute of Genetics and Biotechnology
&
Laboratory of RNA Biology
International Institute of Molecular and Cell Biology

2022-2023

MOSalC project received funding

from the European Union’s Horizon 2020
research and innovation programme
under grant agreement no 810425

*
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The fate of RNA molecules is determined by their
3’ end modifications

polyadenylation pAR
Pre-mRNA w«“‘“ AR . . .
capp.ng Canonical polyadenylation is

M/ ’ essential for efficient mRNA

export,
translation and stability.

Poly(A) signal

Non-canonical poly(A) and poly(U) polymerases (ncPAP), a new level of
gene expression regulation
Selected known functions:
* Induction of nuclear RNA decay that counteracts pervasive

transcription (S. cerevisiae and S. pombe) (Vanacova et. al, 2005;
LaCava et. al, 2005)

* Shields mRNA from deadenylation (G-tracts) (Lim et. al, 2018) w;‘!n. .

* Induction of mRNA decay by uridylation (Almeida et. al, 2018) ) “t@\ ""\
* Maintaining genome stability through restriction of y Y\"
retrotransposition (Warkocki et. al, 2019) N‘gn ;c—a;oﬁical Poly(A]
* Activation of translationally dormant mRNAs in gametes, polymerase Trf4 (3NYB)

neurons and activated T cells (Hwang et. al, 2020)




ncPAPs TENTS5 - very similar proteins with very different

functions
TENTSB TENTSD
Behavioral abnormalities Male infertility
Female infertility
TENTS5C
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Przyktadowe techniki, ktorych mozna sie u nas nauczyc

Techniki biologii molekularnej: m.in. Klonowanie (m.in. SLIC) , czyszczenie biatek, techniki oparte na
wykorzystaniu przeciwciat (WB, IP, ChIP), CRISPR/Cas9, rozne techniki pracy z RNA (Northern blot, RNA-seq,
badania aktywnosci in vitro)

Ciekawe i r6zne modele badawcze: stabilne linie komdrkowe (w tym hodowle pierwotne z myszy), drozdze
Saccharomyces cerevisiae, myszy Mus musculus, robak Caenorhabditis elegans,

Techniki hodowli komorkowych (przejsciowe transfekcje plazmidami, transfekcje siRNA etc.)

Techniki pracy ze zwierzetami —immunohistochemia, izolacje komoérek i tkanek w celu zatozenia pierwotnych
hodowli komérkowych,

Narzedzia bioinformatyczne (analizy wysokoprzepustowych sekwencjonowan z doswiadczen typu RNA-seq, ChlP-
seq etc. )

Ztozone analizy cytometryczne (FACS): komorki izolowane z myszy oraz stabilne linie komérkowe

Techniki obrazowania mikroskopowego.




Sprzet, ktory mozna poznac¢ w naszym laboratorium

« AKTA Express Twin system — FPLC for automatic protein purification

 AKTA Purifier — FPLC

« Various microscopes

« DAWN HELEQOS Multi-Angle Light Scattering (MALS) apparatus connected to FPLC and a differential
refractive index (dRI) detector for absolute molecular weight determination of macromolecules

» DynaPro NanoStar Dynamic Light Scattering (DLS) instrument for measurement of the size and mass
distribution of protein preparations

» Two cell culture rooms with laminar cabins and incubators

« Isotope laboratory

« Ultracentrifuge WX 80 and Various shakers, centrifuges, microcentrifiges, etc,

» Computational server and virtualization server (SuperMicro 748TQ-R1400B platform, 256GB RAM, 4x 8-
core AMD Opteron 6128 processors)

» 2 file servers (SuperMicro 846E16-R1200B platform)

* Microplate readers.

» Attune NXT Acoustic Focusing Cytometer

« MinION (Oxford Nanopore Technologies) sequencers

« Nanodrop



Przyktadowe tematy prac licencjackich

1. Odpowiedz komodrek uktadu immunologicznego hodowanych in vitro na
egzogenne mMRNA - praca eksperymentalna. Dr hab. Seweryn Mroczek

2. Analiza funkcjonalna interaktoréw cytoplazmatycznych poli(A) polimeraz z
rodziny TENTS5 - praca eksperymentalna. Dr hab. Seweryn Mroczek

3. Analiza danych z bezposredniego sekwencjonowania RNA metodg nanoporowg
- praca bioinformatyczna (2 miejsca). Dr Pawet Krawczyk / Dr Natalia Gumiriska

4. Badania in vivo roli cytoplazmatycznej poliadenylacji mRNA w fizjologii
neuronow podwzgorza - praca eksperymentalna. Dr Bartosz Tarkowski



Informacje dodatkowe

Tematy beda zwigzane z prowadzonymi projektami badawczymi 1 moga
odzwierciedla¢ indywidualne zainteresowania kandydatow.

Wymagania:

Zaangazowanie w prace i sumiennosc.

Zainteresowanie naukg (szczegolnie biologia molekularng) i prowadzonymi
projektami badawczymi.

Kreatywnosc.

Umiejetnosci manualne do pracy w laboratorium.

Znajomosc¢ jezyka angielskiego (w laboratorium oraz instytucie s3 osoby nie
postugujace sie jezykiem polskim).

Polecany przedmiot - ,,Zwierzeta w badaniach naukowych”.



Kontakt

LABORATORY OF RNA BIOLOGY AND FUNCTIONAL GENOMICS

Institute of Genetics and Biotechnology Warsaw University;
Pawinskiego 5a

https://www.iimcb.gov.pl/pl/research-2/laboratoria/43-laboratorium-biologii-rna-
grupa-era-chairs

;/Sﬂ Mouse Bt
andrzej.dziembowski.ibb@gmail.com (PI) &ﬁg{}%ﬁm erc

nguminska@iimcb.gov.pl (Post-doc) h //F_C'C'!“Y /
ttps://crisprmice.eu
tarkowski.bart@gmail.com (Post-doc)

pkrawczyk@iimchb.gov.pl (Post-doc) ‘
FNP

seweryn.mroczek@gmail.com (Staff scientist)
‘ Foundation for Polish Science

European Research Council




Srodowiskowa Pracownia Spektrometrii Mas IBB PAN
prof. Michat Dadlez



Analiza celowana (PRM)

Celowana analiza prdbek proteomicznych metoda
PRM
Osoba odpowiedzialna:
Marta Zurawska
zurawskamarta@outlook.it
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Analiza metabolomiczna

Homogenizacja tkanek roslinnych jako kluczowy etap oznaczania hormondéw
rosSlinnych metoda chromatografii cieczowej sprzezonej ze spektrometrig mas

Osoba odpowiedzialna:
Emilia Samborowska
emi.sambor@gmail.com

Oznaczanie aminokwasdw w matrycach biologicznych metodg chromatografii
cieczowej sprzezonej ze spektrometrig mas: optymalizacja homogenizacji

Osoba odpowiedzialna:
Emilia Samborowska
emi.sambor@gmail.com



Analiza strukturalna

Badania struktur biatkowych z zastosowaniem spektrometrii mas

Osoba odpowiedzialna:
prof. Michat Dadlez
michald@ibb.waw.pl



