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Zewnetrzny: dr hab. aneta.kaniak@gmail.com Mechanizmy kontrolujace stabilnosé
Aneta Kaniak-Golik (1BB mitochondrialnego DNA

PAN)

Wewnetrzny: Pawet

Golik

Prof. dr hab. Joanna kufel@ibb.waw.pl Wykorzystanie niekanonicznych
Kufel kodondw startu translacji w syntezie

alternatywnych form biatek i regulacji
podwadjnej lokalizacji biatek u drozdzy
Saccharomyces cerevisiae

Prof. dr hab. Joanna kufel@ibb.waw.pl Udziat dtugich niekodujgcych RNA

Kufel (IncRNA) w regulacji odpowiedzi na
stres u drozdzy Saccharomyces
cerevisiae

Dr hab. Rafat Tomecki rtomecki@yahoo.com Zdefiniowanie roli ludzkiego biatka

WDR61, ktore jest podjednostka
dwéch komplekséw:
cytoplazmatycznego SKI, ktory
odpowiada za degradacje RNA i
jgdrowego PAF, ktéry posredniczy w
regulacji transkrypcji. Interakcje biatka
WDR61 z oboma kompleksami moze
wskazywac na nowy mechanizm
buforowania tempa syntezy RNA z
degradacja.

Dr hab. Rafat Tomecki rtomecki@yahoo.com Zrozumienie funkcji kompleksu SKI
oraz powigzanych biatek HBS1LV1 i
HBS1LV3 w regulacji degradacji i
kontroli jakosci RNA w cytoplazmie
ludzkich komédrek. Realizacja projektu
opiera sie na potaczeniu podejscia
biochemiczno-strukturalnego z
analizami funkcjonalnymi w
modelowych liniach komérkowych.

Dr hab. Agnieszka adzik@igib.uw.edu.pl Badanie dimeryzacji czynnika

Dzikowska transkrypcyjnego AreB u grzyba
modelowego Aspergillus nidulans

Dr Michat Koper mkoper@igib.uw.edu.pl Transkrypcja rybosomalnego RNA w

komdrkach drozdzy: udziat biatek
wigzgcych RNA Nrd1 i Nab3 w
terminacji polimerazy RNA | oraz
badanie struktury jaderka w
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mutantach z uposledzong transkrypcja
rRNA

Dr tukasz Borowski

Isb@igib.uw.edu.pl

Identyfikacja biatek zaangazowanych w
utrzymanie ludzkiego genomu
mitochondrialnego z uzyciem
wysokoprzepustowego przeszukania
biblioteka siRNA pokrywajaca caty
genom jadrowy
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